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Le nouveau site Web
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InclusionTool

Des outils de découvertes de motifs
– Liste de motifs
– Motif inclus dans d’autres

InclusionTool
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InclusionTool

Ensemble de 
motifs au format 
PROSITE

Ensemble de 
motifs au format 
PROSITE
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InclusionTool

Plusieurs formats 
d’affichage 
pour le résultat :
• Html
• CSV(Excel)
• XML
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M-A-YDR-[FHY]

Est inclus dans

M-[AS]-YDR-[FHY]

InclusionTool
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Plate-forme de recherche de motifs

Interface web d’outil de recherche de motifs 
développés au sein de l’équipe symbiose
– Stan => motifs SVG  (context-sensitive)

J. Nicolas, P. Durand, G. Ranchy, S. Tempel and A.S. Valin. 
Suffix-Tree ANalyser (STAN) : looking for nucleotidic and
peptidic patterns in chromosomes. Bioinformatics

– Wapam => modèle avec des poids
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Wapam

Recherche de motifs protéique et nucléique 
dans les banques biologiques / génomes
Motif => Automate pondéré
Exécution sur une « machine classique » ou 
alors via des machines à processeurs 
reconfigurables.
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Wapam : Automate pondéré

Exemple de motif : C - x(1,2) - [ILV]

Automate

Automate 
pondéré

Recherche avec/sans erreurs

I

0 1 2 3 4
C x x L

Vx

0 1 2 3 4
( C,0 ) x x

( I,L,V,0 )

( others, -1 ) ( others, -1 )

≥ -1

Pondération
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Wapam : Fonction de transition

Matrice de substitution Blosum

4 5

( N,+6 )

( C, -3 )

( D, +1 )

4 5
δ (q4,α,q5)
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HD2 filter

HD48 filter

...

Ethernet
switch

Host
PC

R-disk

• Compilation de l’automate 
sur le FPGA
• Calculs à la volée dès la 
sortie des disques
• Vitesse d’analyse : 16Mo/s
• 20 Go : 2 minutes

Disque dur

Réseau
Filtre FPGA



www.genouest.org

Interface web de Wapam

Disponible sur la plate 
forme de recherche de 
motifs
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Wapam : première étape

Motif au format Prosite 
simple
eg. pas d’utilisation des 
symboles : <, > et *

Lancement de la recherche
avec RDISK (expérimental, 
scanne EMBL en moins de 2 
minutes)
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Wapam : deuxième étape

0 1 2 3 4
( C,0 ) x x

( I,L,V,0 )

( others, -1 ) ( others, -1 )

≥ -1
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Wapam : troisième étape

Interface de sélection de séquences
standard de la plate forme

Nombre maximal d’erreurs 
autorisées sur le motif

Sélection des résultats à afficher
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Wapam : indicateur de progression

Possibilité d’arrêter la 
recherche en cours

Arrêt automatique 
lorsqu’il y a plus de 
1500 résultats
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Wapam : Les résultats 1/3
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Wapam : Les résultats 2/3

Boutons de 
navigation dans les 
pages de résultats

Saut rapide à une 
séquence ou un 
chromosome 
particulier

Nombre 
de 
résultats 
par 
page

Longueur 
de la 
séquence
affichée
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Wapam : Les résultats 3/3

Lien vers le NCBI

Numéro du résultat
Brin (pour les génomes)

Localisation du motif

Nombre d’erreurs

Séquence 
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Lancement de motifs multiples 1/2

Lancement de plusieurs motifs
Sur plusieurs séquences (génome)
Plusieurs recherches en parallèles
Tous les résultats dans un seul fichier

Accès au lancement de patterns multiples
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Lancement de motifs multiples 2/2

Tous les motifs sont dans 
un fichier au format fasta

Pas de visualisation 
graphique des résultats
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De nouvelles machines

Future (fin de l’année)
– Ferme de calcul de 32 nœuds, chaque nœud est composé de 

2 processeurs AMD Opteron et dispose de 4Go de mémoire 
vive

– Trois machines de service : 
Une machine pour le développement interactif
Une machine pour le serveur web (répliqué)
Une machine pour la soumission des travaux (et nœud d’I/O)

– Un serveur de stockage SunStorage de 8 To pour les banques 
de séquences

– Un serveur de fichier GFS
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Questions?

Emmanuelle 
tu vas nous 
manquer !


