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Présentation

Complémentaire des activités 
menées sur la plateforme de Rennes
Contact plus facile avec les 

chercheurs de la région de Brest

Spécificité : sur le site de la Station 
Biologique donc contact direct avec 
les biologistes
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Personnel

Olivier Collin
Responsable de la plateforme

Erwan Corre
Bioanalyste

Emmanuelle Morin
Bioinformaticien

Gildas Le Corguillé
Bioinformaticien
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Les activités 

Développement d’applications pour 
la gestion des données

Mise à disposition d’outils pour 
l’analyse des séquences

Analyse conjointe de données

Formations et cours



Gestion des données 
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LIMS

Laboratory Information Management 
System
Destiné à la gestion : des 
utilisateurs, des projets, des plaques 
et des échantillons, des étapes à
suivre …
En test ce mois-ci
Envisage possibilité de le transférer 
sur le plateau de Nantes
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LIMS : page d’accueil
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LIMS : nouveau projet
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LIMS : suivi des échantillons
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TITUS

Transfert 
Informatiques 
des Traces des 
Utilisateurs de 
la Station

Gestion de 
fichiers

Archivage

Envoi de mail 
automatisé



Mise à disposition d’outils
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Autour des séquences

Nettoyage de séquences
Phred, seqclean, …

Analyse des séquences
Hmmer, clustalW, blast contre génomes 
marins, package emboss, …



Analyse conjointe des données



Emmanuelle Morin – 24 octobre 2006

Projet en cours

Identification de gènes impliqués 
dans le contrôle de la traduction chez 
l’Oursin.
Intérêt plus particulier pour les 
protéines contenant le site de liaison 
à eIF4E
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Interactions de eIF4E

Stimulus = fécondation

Phosphorylation de 4E-
BP

eIF4E disponible

Liaison eIF4E - eIF4G

Traduction activée



Emmanuelle Morin – 24 octobre 2006

Données à disposition

Motif MADER : 
[KR]-x(2)-Y-x(4)-L-[MLIVFWY]

Protéines prédites de l’oursin
Annotations en cours chez l’oursin

Annotations Pfam
Annotations GO
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Protocole utilisé

Protéines prédites

Recherche du motif Mader

Protéines candidates

Caractérisation des protéines

Partenaires potentiels

Groupes de 
partenaires potentiels

Clusterisation des protéines Translational control genes in 
the sea urchin genome

Julia Morales, Odile Mulner-Lorillon, 
Bertrand Cosson, Emmanuelle Morin, 
Robert Bellé, Cynthia A. Bradham, 
Wendy S. Beane and Patrick Cormier
Developmental Biology – in Press

Partenaires 
?

Test biologique 
d’interaction physique
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Résultats et perspectives
970 protéines candidates sont réunies en 350 
groupes en fonction des motifs pfam contenus

~120 homologues humains avec motif
conservation au cours de l’évolution du motif

partenaires de eIF4E connus
nombreuses protéines kinases

régulation de la traduction en réponse à des 
variations physiologiques

Perspectives : regroupement des protéines en 
fonction de leur localisation cellulaire (GO) puis 
de leur processus biologique



Formations et cours
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Formations et cours

Utilisation SPIP pour le site web de la 
plateforme séquençage / génotypage
Utilisation de Linux

Cours pour le Master2 
Biotechnologies de Brest : 
introduction à la bioinformatique, 
phylogénie, découverte de motifs …


