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PROJET AGENAE

Le programme AGENAE :
développer des recherches génériques et des actions de 

recherche finalisées dans le domaine de la génomique animale. 
quatre espèces majeures (bovin, porc, poule et truite), 
cartographie des génomes
expression génétique. 

Un Groupement d'Intérêt Scientifique a été mis en place en 
2002, dirigé par Claude Chevalet (INRA Toulouse).

regroupe l’INRA, le CIRAD 
les organismes interprofessionnels et partenaires des filières

Analyse des GENomes des Animaux d'Elevage



2SIGENAE octobre 2006

PROJET AGENAE

7 axes
Caractérisation des transcriptomes
Etudes d’expression des gènes
Cartographie et Structure des Génomes
Programmes finalisés en Génétique
Bioinformatique : un groupe bioinformatique (SIGENAE) et des 
recherches en cartographie comparée
Infrastructures : un centre national de ressources (GABIE) et 
des plates-formes utilisatrices à l’INRA (Toulouse, Jouy, 
Rennes, Tours, Clermont) 
Animation - Communication : un groupe veille scientifique, un 
groupe communication

Analyse des GENomes des Animaux d'Elevage
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SIGENAE

L'équipe

6 ingénieurs : 5,6 ETP

Philippe Bardou (Toulouse)

Patrice Dehais (Toulouse)

Romain Freme (Toulouse CDD)

François Moreews (Rennes)

Cédric Cabau (Jouy-en-Josas)

Animation : Christophe Klopp(Toulouse)

Système d'Information du projet 

d'Analyse des GENomes des Animaux d'Elevage
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Les missions dans AGENAE
Au départ :

Mise en place de bases de données pour les génomes des 
espèces animales
Acquisition et intégration continue de compétences
Renforcement de l'effort de recherche méthodologique

Maintenant : 
Service aux utilisateurs sur 2 types de données :

séquences
puces à ADN
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Autres projets

projet européen EADGENE 
Animation de WP : bio-informatic facilities

prestation de service :
Aquafirst : (séquences / bio-puces) 
Aquagenome et Aquafunc : expertise bio-informatique

partenariat avec le RNG 
Toulouse-Genopole
Ouest-Genopole
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Particularités

inter-département (Phase, GA, SA, MIA)
hébergement externe 
équipe de service 
pas une unité au sens INRA 
pas de machine propre 
stratégie dirigée vers l'extérieur 

missions internes et externes à l'INRA 
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Les machines

Accès web

Serveur Web (4 cpu / 8Go / 1To) 

Cluster de calcul (10 noeuds / bipro 4Go) 

Serveur de Base de données (4 cpu / 8 Go ) 

Serveur de développement (4 cpu / 8 Go) 
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L'offre de service 

Séquences :
nettoyage, assemblage, annotation, publication
interrogation, récupération

Puces à ADN
traitement d'image
stockage des données de quantification
traitement statistique des données et interprétation 
des résultats

hébergement de site web
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Stratégie 

Utilisation et modification de logiciels existants
conformité au besoin
communauté d'utilisateurs et de développeurs

Utilisation de logiciels libres
pérennité
accès aux sources en cas de modification 
participation à la communauté



10SIGENAE octobre 2006

CMS : Typo3

Contig browser : 
Ensembl

EST : SURF

Microarray : 
BASE

Applications
Serveur 
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TAVERNA TMEV

EASE

AGSCAN

Applications
Client
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Ensembl / BioMart

Ensembl
contig 
browser

Biomart : generateur
d’interfaces de requete
a une bd SQL
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BASE

gestion des données de microarrays et publication
BioArray Software Environment

GEO exporter
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Adaptabilité nécessaire pour gérer :
Diversité des puces : spots, canaux, marqueurs, hybridation
Evolution technique constante

Besoin d’une architecture logiciel permettant une 
évolutivité maximale :

N canaux (pile)
Grilles configurables
Algorithmes 
langues 

Architecture à
base de plug-ins

AGScan : 
un logiciel libre, évolutif  et automatique de 

quantification  d’images de microarrays
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Taverna
diffusion de 
scenarii 
d’annotation

prototypage

annotation à
façon

diffusion, échange 
communautaire

traitement par lots

Web Services

BIOMART
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